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Niimura & Podjarny, “Neutron Protein Crystallography”, Oxford University Press (2011)




o =
New Technology Presentation Meetings!

Wﬁibf‘ﬁ’]‘uwﬂﬁ?‘l 1R

 —

SEERLI=/7aFvT R EE30um ME100um
(Fa—E > type)

FEEIEELH920~100umDSERED 2 D
tHHAEHEDOMEIZHEAEDIT/ER.,

PODMS (FRUS AF L AXZH L) EHS AR
I SRIY)—F—THEEFEL, RIEFIES

\ —

HZ A TYER FRKES14um 1§18um



eeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee

45
40 O O O INRERTDHE
35 :O @) U353

£ 30 O0OO0O

E 25

3 Og 8 Rl

.20 oW & BHY

D15 OQ

— 10 O 0,’... ..
51N S S Se Ne S NetSpuge (@ . A ARk
0

O 01 02 03 04 05 06 07 08 09 1 1.1
NaCI[M]



WUNRERICH T HamIE T

. e Lysozyme Lysozyme Lysozyme
IVNIH 40[mg/ml] 20[mg/ml] 15[mg/ml]
faen 1L Hl NaCl 0.8[M]

R &R CH,COONa(pH=4.5)

R 293[K]
= 3T
d;’;gﬁ;’{én’]] 30x38/49%x60/ 67X 37/ 95 X 64/
k=l 67%x63/95%X94  §7 X 100 67 X 100
AR s 7 2B 7 2B 26E5RY

5F ]



FRNBHNS

WUNRERICH T HERIEDIRTF

O &ErLT-#5

1)\ ) F—Ls:40[mg/ml] NaCl:0.8[M] ZEE67um 1E63um

1)) F—Ls:20[mg/ml] NaCl:0.8[M] &&67um fE@100pm

1)) F—L:15[mg/ml] NaCl:0.8[M] EE67um HE100um

10



s A

eeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee

EREmBEBTRELDRERE

o o o o o
N w H (Oa] (@)

o
o

MBEER60OMM)B-YDE2UNIE B ER=[]

0 &

0

y = 0.0304x
| y=0.0194x
V< 0.0032x
20 40 60 80 100 120 140 160
msEAROERE-]

180

* Lys40NaClo8

e Lys20NaCl08

Lys15NaCl08

AL | = ALY
EFNIEXBNR
FrEmfEs o
EARDfE&E (%)
3’&75\%/»“—(-%6

\

DFY . FEEED
SO L P AN

_.I-ﬁbo

11



o ARPITIL, F
B RZ#EA

BESNSH®E

sy kDA REL

« FFICFH

‘\1-%1 -d_éh
. J:_El//wH»sX"f‘iﬁ#*ﬁ 1D 5 Eml

EIEI

BRIRL

MRS R
19 HA_ETARIHERB

u_t*‘l' ‘A EIEI

:I:Etﬁk—',\o))(

VeEZLND,

EMNERTH S,

NFoNSHEHEARF

TRZEFMAL-M/NENFRB K

ICHLRE DS
SNd,

12



ERA{tIcmIT-i2%E

e IHE  —TFEDAFaR—a3 0 FRBIERIZ/D
MOEREEZT ) —N\—IEALE S
BN AIREGECAETHEEA. LHL. &
WAL E1R_R— 3 B DREE AR AR

THd,

s S . BELTA T aAR—3 0 FF-EIZDOLNT

EERT—ITEL. BEZTZLITHEBTE
551‘3*0);510) HEEEZITO>TL,

. MEIZRIT T EEBEDOV/NIMENTE
%)J:')Em’éﬁﬁ_ﬂ'éz\%%ﬁ) L,

13



ERXRANDHF

o REFRDEBDI/NIMEIZDULNTIE,
MEMSOEMIIZKYRARTESHEEZEZTLVS,

MEMSO)BET:T%T’H%?? TEELEOHERMHAEZR

‘aJ_s FTHZEMFEOBNMNEAFIHLETFAD
ERZZ A TCULWATEIZIZ. KB OB AN
E}ﬂtlu\bhé

14



AT IZBE 9 HHBI BT EHE

« ZBAD A : _\7’(75;111.1?:%7_:/ \ 1 RZxF
W -fEmAEEAELIVE

 HEE= ##ﬁ52020-198815

o« HEEA RIS, FEHATHZE R R
#(JAXA) . Bt 24HERE. dbiEE k=
%Eﬂ% A& B EA) E8. IR

Eif. UH 5. A0 £, FF R. &)l AE. #
i fl. Bk B3

15



HEILWSE N

RIUKEF
W3 EFEEERE (HIAT71X)

e TEL 0294-38-7281
e FAX 0294-38-5240
 e-malil chizal-cd@ml.ibaraki.ac.|p

16



	タンパク質の生成結晶核数の�制御を可能とする�微小流路デバイス
	タンパク質の原子分子レベルの構造解析
	中性子の生体高分子結晶構造解析
	従来技術とその問題点
	新技術の特徴・従来技術との比較
	新技術の原理：結晶化相図
	作成した微小流路デバイス
	マイクロバッチ法による結晶化相図
	微小流路における結晶化条件
	微小流路における結晶化の様子
	生成結晶数と溶液量との関係図�
	想定される用途
	実用化に向けた課題
	企業への期待
	本技術に関する知的財産権
	お問い合わせ先

